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В статье обобщены данные отечественной и зарубежной литературы по проблеме распространения 

трансмиссивных инфекций животных, таких как заразный узелковый дерматит, лихорадка долины Рифт, блю-

танг, описаны эпидемиология болезней и географическое распределение их переносчиков, рассмотрены наиболее 

вероятные причины расширения ареалов распространения указанных инфекций. Насекомые и клещи служат не 

только переносчиками, но и полноценными резервуарами и амплификаторами многих возбудителей транс-

миссивных инфекций человека и животных. Большое эпизоотологическое значение имеет способность неко-

торых видов переносчиков к вертикальной передаче возбудителей от инфицированных самок их потомству. 

Важную роль в эпидемиологии трансмиссивных инфекций играют следующие кровососущие насекомые – комары 

(Culicidae), москиты (Phlebotomidae), мошки (Simuliidae), мокрецы (Heleidae), настоящие мухи (Muscidae). Интро-

дукция заразного узелкового дерматита на новые территории в последние годы связана с кровососущими клещами 

и летающими насекомыми отряда Diptera (Stomoxys calcitrans; Culicoides punctatus; Anopheles stephensi; Culex 

quinquefasciatus). Вирус лихорадки долины Рифт передается через укусы комаров родов Aedes, Anopheles, 

Coquillettidia, Culex, Eretmopodites, Eunelanomyia, Mansonia, Neomelaniconion, Ochlerotatus, Stegomyia. Широкий круг 

прокормителей комаров и возможность некоторых видов последовательно питаться на птицах и млеко-

питающих позволили этой группе насекомых стать важнейшими переносчиками многих зоонозов. Основны-

ми переносчиками вируса блютанга являются представители кровососущих мокрецов рода Culicoides (Diptera: 

Ceratopogonidae), насчитывающих около 1350 распространенных во всем мире видов (около 117 в Европе). В статье 

обобщены данные по видовому составу Culicoides в мире и Российской Федерации и их компетенция в трансмиссии 

вируса блютанга. К основным переносчикам вируса блютанга в Африке, на Ближнем Востоке и юге Европы отно-

сятся представители вида C. imicola, в Северной Америке – C. sonorensis, в Австралии − C. brevitarsis. В Европе 

векторы вируса блютанга – мокрецы из комплексов obsoletus и pulicaris. 

Ключевые слова: трансграничные инфекции, насекомые, клещи, вирусы, трансмиссия, животные, заразный 

узелковый дерматит, лихорадка долины Рифт, блютанг 

 

Глобализация инфекций в связи с расши-

рением логистических связей, миграцией насе-

ления, этническими конфликтами и изменени-

ем климата угрожает экономике и безопасности 

стран мира, в том числе и России. Весомый 

вклад в дестабилизацию эпидемиологической 

обстановки вносят инфекции, которые ранее 

считались экзотическими для России и стран 

Европейского союза и были аборигенными для 

африканского континента. К таким инфекци-

онным болезням относятся лихорадка долины 

Рифт (ЛДР), блютанг, заразный узелковый 

дерматит (ЗУД) и другие. В последние годы 

они заняли лидирующие позиции в нозологи-

ческом профиле популяций животных стран 

Ближнего Востока. Существующие меры кон-

троля не позволяют в полной мере ограничить 

распространение болезней, и теперь это пред-

ставляет угрозу биологической безопасности 

для стран Европы и Российской Федерации 

[1, 2]. Некоторые исследователи связывают 

это с нестабильной геополитической ситуаци-

ей в странах Ближнего Востока, которая при-

вела к ухудшению ветеринарного обслужива-

ния, что вкупе с отсутствием эффективных 

вакцин, перемещением беженцев и невакци-

нированных домашних жвачных животных 

стало движущей силой интродукции болезней 

на новые территории [3]. 

Наряду с геополитической нестабильно-

стью, изменение климата в сторону глобально-

го потепления также оказывает свое влияние 

на эпидемиологию трансмиссивных инфекций, 

ареал которых обычно выходит за границы 

области обитания хозяев возбудителя, но он 

меньше ареала распространения переносчика. 

Это связано с тем, что для развития возбуди-

теля в организме переносчика, как правило, 

требуется более высокая температура, чем для 

жизнедеятельности переносчика. Вспышки, 

выявляемые за пределами области распро-

странения переносчиков их возбудителей, все-
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гда являются завозными для этих территорий. 

Характерной особенностью эпидемиологии 

трансмиссивных болезней является их строгая 

сезонность, совпадающая с сезоном высокой 

численности и активности переносчиков, а 

также температурой воздуха, достаточной для 

развития и размножения возбудителя в теле 

переносчика. В умеренном поясе сезонность 

менее выражена и наряду с температурой ок-

ружающей среды определяется также наличи-

ем осадков [4]. 

Роль инфекционных паразитарных сис-

тем, исторически сложившихся на африкан-

ском континенте, в возникновении трансмис-

сивных инфекций у домашних животных име-

ет большое значение, поскольку эмерджент-

ные инфекции возникают во всем мире все 

чаще. Наибольшим вниманием пользуются 

коренные африканские патогены с трансгра-

ничным потенциалом, такие как вирусы ЛДР, 

ЗУД, блютанга, африканской чумы лошадей, 

африканской чумы свиней [5]. 

Возможна ли ликвидация трансгранич-

ных болезней животных подобно чуме круп-

ного рогатого скота? Этим вопросом озадаче-

ны ученые многих стран мира. Например, бы-

ла разработана матричная система, помогаю-

щая рассчитывать возможность искоренения 

трансграничных болезней животных, которая 

включала оценку трех основных критериев – 

эффективности управления заболеванием, 

эпиднадзора и эпидемиологических факторов 

– каждый из которых состоял из нескольких 

элементов (всего 17). Данная система предла-

гает объективный метод для оценки техниче-

ской ликвидации трансграничных болезней 

животных, она важна не полученными расче-

тами и предполагаемыми результатами, а сис-

темным подходом к изучению данной пробле-

мы для дальнейшего развития и оценки [6]. 

Проблема эмерджентных инфекций, по 

мнению В. В. Макарова с соавторами, требует 

изучения векторной трансмиссии, как ключе-

вого этапа и одной из основных движущих сил 

подобных явлений [7]. Основными параметра-

ми трансмиссии для переносчиков вирусных 

инфекций являются  векторная компетент-

ность видов и векторная способность популя-

ций переносчиков: 

  векторная компетентность – это врож-

денная видовая способность воспринимать 

патоген, сохранять его и успешно передавать 

восприимчивому позвоночному хозяину; 

  векторная способность – относитель-

ная мера векторной компетентности – это 

трансмиссивный потенциал локальной попу-

ляции насекомых, определяемый экологиче-

скими, поведенческими и иными факторами, 

связывающими переносчиков и позвоночных 

хозяев, их количеством/плотностью, меняю-

щимся биоклиматическим состоянием окру-

жающей среды [7]. 

Ярким примером эмерджентности транс-

миссивных инфекций является заразный узел-

ковый (нодулярный) дерматит (кожная бу-

горчатка, узелковая экзантема, англ. lumpy skin 

disease (LSD)) – инфекционная болезнь крупно-

го рогатого скота, сопровождающаяся перси-

стентной лихорадкой, отеком подкожной со-

единительной ткани с образованием подкож-

ных узелков, поражением глаз, слизистых обо-

лочек дыхательного и пищеварительного трак-

тов. Летальность при ЗУД крупного рогатого 

скота не превышает 10%. В то же время заболе-

вание приводит к потере молочной и мясной 

продуктивности, снижению качества кожевен-

ного сырья, нарушению половых циклов и про-

воцирует аборты у коров и  временную поло-

вую стерильность у быков [8, 9, 10, 11]. 

Возбудителем ЗУД является вирус из 

рода Capripoxvirus семейства Poxviridae. Ви-

довой спектр восприимчивых животных 

включает крупный рогатый скот, зебу и азиат-

ских буйволов, инкубационный период со-

ставляет в среднем 28 дней [8, 9]. 

Широкое и быстрое распространение 

болезни связано с кровососущими клещами 

(семейство Ixodidae) и летающими насекомы-

ми отряда Diptera, что обуславливает сезон-

ность эпизоотий [12]. Наиболее изучены такие 

виды отряда Diptera, как Stomoxys calcitrans, 

Culicoides  Punctatus, Anopheles stephensi, 

Culex quinquefasciatus [13, 14]. Механизмы пе-

редачи вируса ЗУД посредством насекомых-

переносчиков изучены недостаточно. Извест-

но, что он обладает способностью переживать 

зиму в клещах, относящихся к семейству 

Ixodidae [15, 16]. Доказана трансовариальная и 

интрастадиальная передача вируса ЗУД от 

взрослых особей клещей Amblyomma hebraeum 

личинкам с последующей передачей воспри-

имчивым животным [17, 18]. Данные факты 

свидетельствуют об эволюционно сформиро-

ванной паразитарной системе, обеспечиваю-

щей эффективное закрепление вируса ЗУД в 

природе. Это предопределяет способность ви-

руса к длительному сохранению на террито-

рии и, при наличии подходящих видов-

переносчиков, интродукции на новые террито-

рии, что обуславливает высокие риски станов-
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ления эндемичности и стационарного небла-

гополучия. 

Заразный узелковый дерматит не является 

антропозоонозом, но при этом он включен в 

список болезней, подлежащих нотификации ме-

ждународным эпизоотическим бюро (МЭБ) по 

причине большого экономического значения 

[19]. Например, в Турции, по данным O.B. Ince и 

соавторов, общий экономический ущерб, свя-

занный с этим заболеванием, составил 242,0 млн 

долларов США [20]. Поэтому МЭБ относит бо-

лезнь к карантинным [9]. 

Контроль распространения болезни в 

настоящее время осуществляется путем депо-

пуляции восприимчивых животных и с помо-

щью вакцинации и иммунопрофилактики [21]. 

При этом эксперты European Food Safety Au-

thority (EFSA) настоятельно рекомендуют про-

ведение вакцинации всей восприимчивой по-

пуляции в неблагополучных регионах и терри-

ториях, подверженных риску интродукции 

вируса ЗУД. Это должно способствовать ми-

нимизации количества вспышек и экономиче-

ского ущерба от болезни [22, 23]. 

Вакцинация способствует сдерживанию 

распространения ЗУД и минимизации эконо-

мических потерь успешнее, нежели политика 

stamping-out. Согласно математической моде-

ли, эффективность вакцинации достигается 

при охвате 75% восприимчивых животных на 

95% ферм, расположенных на угрожаемых 

территориях [22]. 

Вирусы рода Capripoxvirus индуцируют 

становление перекрестного напряженного им-

мунитета против представителей своего рода. 

Поэтому для вакцинации крупного рогатого 

скота от ЗУД широко используются как вакци-

ны на основе вируса ЗУД, так и родственного 

вируса оспы овец [24, 25, 26, 27, 28]. В связи с 

угрозой дальнейшей интродукции болезни не-

обходима разработка новых и более эффектив-

ных вакцинных штаммов [29, 30]. 

Географический ареал распространения 

заразного узелкового дерматита исторически 

был ограничен Африканским континентом. 

ЗУД является эндемичным для стран Южной 

Африки [31] – Зимбабве [32, 33], Намибии [23], 

а также Эфиопии [34, 35] и Египта [36, 37]. 

В некоторых странах Азии зафиксиро-

ваны одиночные вспышки ЗУД, например, в 

Израиле в 1989, 2006-2007 годах [38], в Омане 

в 2009 году [39]. Вспышки в Израиле происхо-

дили параллельно с тяжелой вспышкой в 

Египте, и Klausner Z. с соавторами в своих ис-

следованиях [40] подтвердили предположение 

о том, что вирус ЗУД передается из Египта в 

Израиль посредством распространения зара-

женных насекомых-переносчиков на довольно 

большие расстояния. Но с 2012 года болезнь 

распространяется в необычайно больших 

масштабах во всех ближневосточных странах: 

2012 г. – повторно в Израиле [24, 38], 2013 г. – 

в Иордании [29, 41], Ираке [42], Турции [20, 

43], 2014 г. – в Азербайджане [44]. 
В последние годы ЗУД неуклонно рас-

ширяет ареал своего распространения. В 2015 
году болезнь была впервые зарегистрирована в 
странах Европейского союза – Греции, Болга-
рии и Македонии [2, 45, 46], в июле того же 
года – в Российской Федерации [8]. По дан-
ным EFSA, в 2015 году масштаб эпизоотии 
ЗУД в странах Восточной Европы и Балкан-
ского полуострова составил более 7600 вспы-
шек с охватом 12800 голов крупного рогатого 
скота. Большинство вспышек произошло в пе-
риод с мая по август в связи с обилием векто-
ров-переносчиков. Чаще всего распростране-
ние болезни происходит на относительно не-
большом расстоянии, приблизительно от 10 до 
20 км, а скорость распространения оценивает-
ся в основном на 2 км/день, что согласуется с 
векторной картиной инфекции [2, 46]. 

Проникновение ЗУД на Евразийский 
континент показано на рисунке 1. Дальнейшее 
распространение болезни в страны Восточной 
Европы и Балканского полуострова было за-
медлено тотальной вакцинацией всей популя-
ции восприимчивых животных [2]. Данные по 
вспышкам болезни в странах Центральной 
Азии отсутствуют. На территории Российской 
Федерации наблюдается активная интродук-
ция болезни с продвижением на север, что, 
вероятно, связано с низкой эффективностью 
вакцинации, обусловленной неполным охва-
том поголовья и недостаточным для выработ-
ки напряженного иммунитета иммунным фо-
ном популяций крупного рогатого скота [47, 
48, 49]. Необходимо предотвратить дальней-
шее продвижение ЗУД на территорию Россий-
ской Федерации, уделив особое внимание вак-
цинации восприимчивых животных и повы-
шению их иммунного статуса путем примене-
ния иммунотропных средств в регионах с вы-
соким риском распространения заболевания. 

По данным Россельхознадзора [8], к 
концу 2017 года в Российской Федерации за-
регистрировано 43 неблагополучных пункта, в 
т.ч. в Саратовской области – 24, Оренбургской 
– 11, Самарской – 3, Волгоградской – 3, Улья-
новской – 1, в Республике Башкортостан – 1 
неблагополучный пункт (рис. 2). 
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Рис. 1. Векторная схема-модель распространения заразного узелкового дерматита 

в странах Ближнего и Среднего Востока, Европы и Российской Федерации (2013-2017 гг.) 
 

 

Рис. 2. Распространение заразного узелкового дерматита 

в Российской Федерации в 2017 г. 



Аграрная наука Евро-Северо-Востока, 2018, том 66, № 5, С. 4-17                                     ОБЗОРЫ 

8 

Лихорадка долины Рифт (энзоотиче-

ский гепатит рогатого скота, англ. Rift Valley 

Fever, (RVF)) – остро протекающая вирусная 

болезнь мелкого и крупного рогатого скота, 

передающаяся членистоногими. Обычно по-

ражает животных, однако, возможна передача 

вируса и человеку. Характеризуется лихорад-

кой, некротическим гепатитом, гастроэнтери-

том, геморрагическим диатезом и высокой ле-

тальностью у ягнят и телят. У взрослых жи-

вотных болезнь вызывает аборты [8].  

Возбудитель ЛДР – вирус рода 

Phlebovirus семейства Bunyaviridae. Он пере-

дается через укусы комаров, при контакте 

с тканями и кровью заболевших животных, 

а также воздушно-капельным путем [8]. Ин-

кубационный период составляет 14 дней. 

У взрослого крупного рогатого скота болезнь 

протекает обычно бессимптомно, но в некото-

рых случаях, спровоцированных факторами 

иммунокомпрометации, может развиться 

манифестная форма болезни. В этом случае 

болезнь длится 10-20 дней и сопровождается 

лихорадкой, симптомокомплексом пораже-

ния аппарата пищеварения и респираторного 

тракта. У стельных коров наблюдаются 

аборты. Вируснейтрализующие антитела у 

домашних жвачных появляются на 4-5 день 

после инфицирования, у потомства иммун-

ных самок может сохраняться пассивный 

материнский иммунитет в течение первых 3-

4 месяцев жизни [8, 9]. 

Первоначально болезнь была зарегистри-

рована в восточной и южной частях Африки, но 

постепенно распространилась по всему конти-

ненту, на остров Мадагаскар и Аравийский по-

луостров [50]. В конце 1980-х годов было сооб-

щено о появлении вируса ЛДР в Афганистане, в 

нозоареал были вовлечены Турция (1987) и Пор-

тугалия (1993) [51]. В 2016 году ЛДР, по данным 

МЭБ, зарегистрирована в Нигере и Уганде, в 

2017 году – Мали и Нигерии [9]. В Российской 

Федерации заболевание не регистрировалось [8]. 

Заражение происходит в результате уку-

сов инфицированными комарами родов Aedes, 

Anopheles, Coquillettidia, Culex, Eretmopodites 

Eunelanomyia, Mansonia, Neomelaniconion, 

Ochlerotatus, Stegomyia [52]. 

Выживаемость вируса поддерживается 

вертикальной передачей: самка комара (род 

Aedes, Culex) способна передавать вирус сво-

ему потомству через откладываемые яйца, из 

которых появляются новые поколения инфи-

цированных комаров [53, 54]. Яйца комаров 

могут сохранять свою жизнеспособность в су-

хих условиях в течение нескольких лет, этим 

объясняется непрерывное присутствие вируса 

ЛДР в энзоотических очагах. Во время 

вспышки в первичных очагах заболевание мо-

жет распространиться на вторичные очаги с 

передвижением скота или пассивной миграци-

ей комаров. Теплая погода и выпадение 

обильных осадков приводят к быстрому росту 

численности насекомых, а это, в свою очередь, 

приводит к распространению вируса среди 

животных, кровью которых они питаются [55]. 

Климатические факторы играют доми-

нирующую роль в распространении ЛДР, по-

скольку почти все исторические вспышки свя-

заны с циклическими закономерностями явле-

ния Эль-Ниньо. Термин «Эль-Ниньо» исполь-

зуют применительно к ситуациям, когда ано-

мально теплые поверхностные воды занимают 

не только прибрежную область возле Южной 

Америки, но и большую часть тропической 

зоны Тихого океана вплоть до 180 меридиана 

[56]. Эль-Ниньо носит циклический характер и 

повторяется с разной силой два-три раза в де-

сятилетие. За последние 20 лет XX века отме-

чены пять активных циклов Эль-Ниньо: 1982-

1983, 1986-1987, 1991-1993, 1994-1995 и 1997-

1998 гг. В XXΙ веке активность явления зафик-

сирована в 2002-2003, 2006-2007, 2009-2010 и 

2015-2016 гг. Оно приносит экстремальную 

погоду, одним из последствий которой явля-

ются эпидемии малярии, лихорадки денге и 

другие трансмиссивные болезни, передавае-

мые чаще всего комарами [50]. 

Векторы ЛДР многочисленны, и они 

меняются в зависимости от задействованных 

экосистем. Потенциальные переносчики ви-

руса – комары Ae. v. arabiensis, Cx. poicilipes, 

Cx. tritaeniorhynchus, M. uniformis, Ae. caspius, 

Cx. antennatus, Cx. perexiguus, Cx. zombaensis 

и Cx. quinquefasciatus [54, 57]. 

Блютанг (катаральная лихорадка овец) 

– вирусная трансмиссивная инфекция домаш-

них и диких жвачных животных, преимущест-

венно овец, характеризующаяся лихорадоч-

ным состоянием, воспалительно-некротичес-

ким поражением ротовой полости, особенно 

языка, пищеварительного тракта, эпителия 

венчика и основы кожи копыт, а также дегене-

ративными изменениями скелетных мышц [8]. 

Возбудитель блютанга – РНК-вирус рода Orbi-

virus семейства Reoviridae. Блютанг не конта-
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гиозен, так как вирус не выделяется из больно-

го организма в окружающую среду, прямого 

контактного заражения не происходит, рас-

пространение вируса обусловлено присутстви-

ем биологических переносчиков [58]. 

Инкубационный период острого тече-

ния инфекции у жвачных всех видов состав-

ляет 6-9 дней [9]. Поражение вирусом вызы-

вает образование защечных язв в ротовой по-

лости, воспаление коронарных связок, мы-

шечные некрозы, сопровождающиеся лице-

выми и пульмонарными отеками, плевраль-

ными и перикардиальными выпотами. Кли-

ническое течение болезни наиболее злокаче-

ственно, с фатальным исходом, отмечается 

главным образом у овец отдельных пород и 

оленей некоторых видов. Инфекция у КРС 

протекает субклинически из-за межвидовых 

различий в чувствительности к вирусу, ис-

ключение составляет повышенная вирулент-

ность для КРС северо-западного европейско-

го вируса ВБТ-8 [59, 60, 61]. 

Блютанг у овец проявляется в абортив-

ной, острой и подострой форме. У других ви-

дов жвачных обычно протекает бессимптомно 

с незначительным повышением температуры, 

при этом они являются резервуаром инфекции. 

В настоящее время болезнь зарегистрирована 

на всех континентах, наблюдается тенденция 

ее распространения в более северные регионы. 

При возникновении блютанга на ранее благо-

получных территориях заболеваемость дости-

гает 90%, летальность 70-90%, возможно воз-

никновение стационарных очагов. Профилак-

тика основана на недопущении заноса вируса 

блютанга на территорию страны. Разработаны 

аттенуированные и инактивированные вакци-

ны, при использовании которых вырабатыва-

ется иммунитет только к гомологичному серо-

типу вируса [8]. 

Распространение блютанга традиционно 

наблюдалось в географической полосе между 

широтами 40º N и 35º S, местообитания его 

основного вектора C. imicola. Мягкий теплый 

климат Африки, юга Европы и Юго-

Восточной Азии способствует активности 

Culicoides в течение всего года, что обеспечи-

вает перезимовку вируса блютанга. В течение 

последних 20 лет распространение блютанга 

существенно изменилось в Европе. Глобаль-

ное изменение климата повлияло на появление 

разных серотипов вируса в географических 

районах выше 50º N [62]. 

Векторная передача возбудителей блю-

танга обусловливает сезонность инфекций. В 

годы с благоприятными погодными условиями 

(влажность, температура, инсоляция) отмеча-

ется увеличение активности переносчиков 

возбудителя за счет роста популяции и расши-

рения ареала. Насекомые могут пассивно пе-

реноситься на большие расстояния, несколько 

сотен километров, теплыми влажными ветра-

ми на низкой высоте над уровнем моря и с 

низкой скоростью (10-40 км/ч) в составе аэро-

планктона, что важно с точки зрения террито-

риальной трансмиссии инфекций [63]. 

Впервые блютанг был зарегистрирован в 

Южной Африке в 1876 году, и в начале ХХ 

века эту проблему считали актуальной только 

для стран африканского континента [8]. Вирус 

присутствует везде, где есть Culicoides spp. – 

его биологические переносчики (Африка, 

Америка, Австралия, многие страны Южной 

Азии и Океании). В клинически выраженной 

форме инфекция стационарно наблюдается 

только в отдельных странах (США, некоторые 

африканские страны) [58]. 

Однако в последние годы 20 века нозоа-

реал блютанга существенно расширился за 

счет стран Южной Европы вдоль 40-й парал-

лели, находящихся в достаточной географиче-

ской близости к энзоотичным регионам афри-

канского севера. С 1998 по 2006 год пять серо-

типов вируса были изолированы в 12 странах, 

где эпизоотии блютанга сопровождались гибе-

лью миллионов голов овец и крупного рогато-

го скота. Летом 2006 года блютанг неожидан-

но возник и распространился в несвойствен-

ном регионе – северо-западной Европе. В те-

чение нескольких недель эпизоотия охватила 

пограничную зону между Бельгией, Нидер-

ландами, Германией, Люксембургом, Франци-

ей радиусом 200 км [61]. 

В настоящее время болезнь зарегистри-

рована на всех континентах, наблюдается 

тенденция ее распространения в более север-

ные регионы [8]. В 2014 году вспышки блю-

танга наблюдались в Албании, Болгарии, Бос-

нии и Герцеговине, Ботсване, Венгрии, Гре-

ции, Италии, Македонии, Румынии, Сербии, 

Турции, Хорватии, Черногории, на Кипре [9]. 

В 2015 году болезнь зарегистрирована в Авст-

ралии, Австрии, Албании, Боснии и Герцего-

вине, Венгрии, Греции, Италии, Канаде, Маке-

донии, Румынии, Словении, Турции, Франции, 

Хорватии, Черногории [9]. В 2016 году 
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блютанг зафиксирован в Австрии, Бразилии, 

Боснии и Герцеговине, Ботсване, Греции, Ита-

лии, Румынии, Сербии, Словении, Тунисе, 

Франции, Хорватии, Черногории, Эквадоре, на 

Кипре [9]. В 2017 году вспышки блютанга на-

блюдались в Греции, Италии и Швейцарии [9]. 

В Российской Федерации в настоящее время 

блютанг отсутствует, последняя вспышка была 

в 2012 году  [8]. 

Основными переносчиками вируса блю-

танга являются представители кровососущих 

мокрецов рода Culicoides (Diptera: Cerato-

pogonidae) следующих видов: в Африке, на 

Ближнем Востоке и юге Европы – C. imicola, 

в Северной Америке – C. sonorensis, в Австра-

лии – C. brevitarsis. Африканский тропический 

вид C. imicola присутствует в семи странах 

Европейского союза (Португалия, Испания, 

Франция, Италия, Греция, Мальта, Кипр) [64]. 

В Европе векторы вируса блютанга – мокрецы 

из комплексов obsoletus и pulicaris [65]. 

К переносчикам вируса блютанга также 

относятся четыре вида иксодовых клещей: 

Ixodesricinus, Ixodeshexagonus, Dermacentor 

reticulates, Rhipicephalus bursa, а также  и арга-

совые клещи Ornithodoros savignyi [66]. 

Помимо арбовирусных болезней, в част-

ности, блютанга, мокрецы рода Culicoides яв-

ляются переносчиками ЗУД, ЛДР и других 

инфекций. Обнаружение вируса ЗУД в 

Culicoides punctatus позволяет считать их пе-

реносчиками этого заболевания [67]. 

Выводы. 

1. Трансмиссия вируса заразного узелко-

вого дерматита на новые территории связана с 

клещами (Ixodidae) и насекомыми отряда 

Diptera (Stomoxys calcitrans; Culicoides Punc-

tatus; Anopheles stephensi; Culex quinquefa-

sciatus). 

2. Вирус лихорадки долины Рифт пере-

дается через укусы комаров родов Aedes, 

Anopheles, Coquillettidia, Culex, Eretmopodites 

Eunelanomyia, Mansonia, Neomelaniconion, 

Ochlerotatus, Stegomyia. 

3. Основными переносчиками вируса 

блютанга являются мокрецы рода Culicoides 

(Diptera: Ceratopogonidae). В Африке, на 

Ближнем Востоке и юге Европы вирус блю-

танга переносят представители вида C. imicola, 

в Европе – мокрецы из комплексов obsoletus и 

pulicaris. 

4. Наиболее опасными векторами транс-

миссивных болезней животных в связи с ши-

ротой распространения, подвижностью и дока-

занной универсальной векторной компетент-

ностью ко многим патогенам следует считать 

комаров родов Aedes, Culex, и Anopheles, а 

также мокрецов рода Culicoides. 

5. Контроль распространения заболева-

ний должен осуществляться, в первую оче-

редь, путем тотальной вакцинации восприим-

чивых животных. При этом следует уделить 

внимание предварительной коррекции иммун-

ного статуса животных. 
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Vectors of vector-borne viral diseases of animals (review) 

O.A. Burova, A.A. Blokhin, O.I. Zakharova, E.A. Liskova, I.V. Yashin, a N.A. Gladkov 
Nizhny Novgorod Research Veterinary Institution - Branch Federal Research Center for Virology 
and Microbiology, Nizhny Novgorod, Russian Federation 

 

The article reviews the data of Russian and foreign literature sources concerning the spread of vector-born 

animal infectious diseases such as lumpy skin disease (LSD), Rift Valley fever (RVF), bluetongue. Epidemiology, 

spread of diseases as well as geographical distribution of their vectors are described, the most probable reasons for 

expanding the areas of vector-borne infections are considered. Insects and ticks serve not only as vectors, but also as 

reservoirs and amplifying agents of many pathogens of natural focal infections of human and animals. Of great epi-

demiological importance is the ability of some vectors to transmit vertically the pathogens from infected females to 

their offspring. An important role in the epidemiology of vector-borne infections belongs to the following blood-

sucking insects – mosquitoes (family Culicidae), sandflies (family Phlebotomidae), midges (family Simuliidae), 

biting midges (family Heleidae), flies (family Muscidae). Spread of lumpy skin disease to the new territories in re-

cent years is associated with blood-sucking ticks and flying biting insects of the order Diptera (Muscidae – 

Stomoxys calcitrans; Culicoides – C. Punctatus; Anopheles – An. stephensi; Culex, – Cx. quinquefasciatus). Rift 

Valley fever virus is transmitted through the bites of infected mosquitoes of the genera Aedes, Anopheles, 

Coquillettidia, Culex, Eretmopodites Eunelanomyia, Mansonia, Neomelaniconion, Ochlerotatus, Stegomyia. A wide 

range of mosquitoes’ feeders and the ability of some species to feed consistently on birds and mammals allowed 

these insects to become the most important vectors of many zoonoses. The major vectors of the bluetongue virus are 

representatives of blood-sucking biting midges of the genus Culicoides (Diptera: Ceratopogonidae), numbering 

about 1350 species distributed throughout the world (about 117 species in Europe). This article summarizes data on 

species composition Culicoides in the world and in the Russian Federation and their competence in the transmission 

of the bluetongue virus. The major vectors of the bluetongue virus in Africa include representatives of the species C. 

imicola, in North America – C. sonorensis,.in Australia – C. brevitarsis. In Europe the bluetongue virus is transmit-

ted by biting midges from the complex obsoletus and pulicaris. 

Key words: transboundary infections, insects, ticks, viruses, transmission, animals, lumpy skin disease, Rift 

Valley fever, bluetongue 
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